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La organizacién de la X edicion del Congreso Nacional SEM de
Microbiologia del Medio Acuatico ha significado una gran satisfaccion
para nosotros y, por la concesion de esta oportunidad, deseamos
expresar gratitud a la Asamblea del Grupo de Microbiologia del Medio
Acuatico de la SEM celebrada durante el Gltimo congreso en Barcelona,
el 13 de septiembre de 2012.

Nuestro agradecimiento méas destacable se dirige a todos los
participantes de este congreso que, aun salvando las dificultades que
sufrimos todos, han contribuido con su presencia a hacer posible el
proyecto. En particular, a los investigadores mas jévenes que han
realizado el esfuerzo para traer sus comunicaciones y llevaran el peso
de las sesiones cientificas, otro de nuestros objetivos.

En la elaboracion de nuestro plan y logistica hemos venido siempre
cogidos de la mano de las instituciones anfitrionas, nuestra Universidad
Miguel Hernandez, el Excmo. Ayuntamiento de Elche y el Excmo.
Ayuntamiento de Orihuela, que avalan con garantia la consecucion del
programa propuesto. Nuestro agradecimiento por facilitar el trabajo a
este Comité Organizador.

Y fundamental ha sido el haber podido contar con la colaboracion de
empresas tan reputadas como Labaqua S.A., Bertin Technologies y
Laboratorios Microkit S.L. Destacamos nuestro agradecimiento al
Ateneo Cultural Casino Orcelitano por la cesion de sus emblematicos
salones para los actos en Orihuela.

El peso de la secretaria y organizacion del congreso ha recaido sobre

nuestra empresa de base tecnolégica Genetic Analysis Strategies S.L.,
a la que el presidente de este comité desea expresar sincera gratitud.

El Comité Organizador
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Horario del Congreso

Domingo 7 Lunes 8 Martes 9
Sesion |. Patologia i
. . . Sesion .
09:00-11:00 de especies Biodiversidad
acuicolas |
11:00-11:30 Pausa café Pausa café
Sesion Il. Patologia Sesion IV.
11:30-13:45 de especies Innovacién
acuicolas Il tecnoldgica
. . Tiempo libre Tiempo libre
18:45-15:30 almuerzo almuerzo
. . Salida autobus Asamblea del
15:30-16:15 Orihuela Grupo MMA
16:15-17:30 C%T;f]raer?;'a
Sesion V. Ecologia
17:30-18:30 Registro y recogida
18:30-19:00 | Uedocumentacion .o Universidad | At de Clausura
- - S.XVI y otros
19:30-20:00 - Nacionales Visita Centro
] ] Apertura. Premio Histérico de Elch
20:00-20:15 Investigacion MMA istérico de Elche
20:30-21:90 Recepcion de Cena de Clausura
. bienvenida Recepcion Casino
21.00 Palmeral de Elche | Orcelitano. Orihuela H. Huegg#:' Cura
23:00 Autobus de regreso
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s Informacién General

1. Sede del Congreso

Las reuniones tendran lugar en el Centro de Congresos
Ciudad de Elche situado en la calle Filet de Fora namero 1. El
lunes dia 8 por la tarde el congreso se desplazara en autobus a
Orihuela para visitar, entre otros Monumentos Nacionales, el
Colegio de Santo Domingo, antigua Universidad de Orihuela
(S.XVI) en donde tendra lugar una conferencia plenaria seguida
de un Cocktail en el Ateneo Cultural Casino Orcelitano.

2. Registro y recogida de documentacion
La secretaria para el registro en el congreso se abrira el

domingo 7 de septiembre de 17:30 a 19:00 en la recepcion del
Centro de Congresos de Elche.

3. Preparacidn de sesiones cientificas
Las presentaciones (formato-PPoint) deben ser enviadas por
correo  electrénico a la  Secretaria del Congreso
(xcmma@ageneticpcr.com) con antelacion suficiente para

garantizar su almacenamiento en el ordenador de proyeccion.
La duracion de las ponencias no debe exceder de 10 minutos,
para permitir que la audiencia participe con sus preguntas y
comentarios.

Claustros interiores Universidad y Convento. Orihuela
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Palmeral de Elche

Visita Universidad S.XVI.
Una de las primeras
universidades de Espafia.
En 1569 se le concedi6 la
categoria plena de
Universidad Publica de
todas las ciencias y artes,
guedando equiparada con
las  Universidades de
Salamanca, Alcald de
Henares y Valencia.

Palacio de Altamira

Cena de Clausura.
Tendrd lugar en un
enclave Unico en pleno
palmeral. Rodeados de
agradables y exoéticos
jardines, deseamos a
todos los congresistas
disfruten de este ultimo
acto en un clima de
tranquilidad.

Programa Social

Recepcion de bienvenida.
El palmeral de Elche
(Patrimonio de la Humanidad)
es una gran extensién de
palmeras dentro del casco
urbano de la ciudad que, con
mas de 200.000 ejemplares,
se considera el mas grande
de Europa.

Universidad S.XVI.

Orihuela

Visita Centro Histérico de
Elche. El palacio de Altamira
fue construido a finales del siglo
XV, posiblemente sobre una
obra anterior del siglo Xl o XIll,
que formaria parte de las
defensas de la villa amurallada
almohade. Actualmente alberga
el Museo Arqueoldgico y de
Historia de Elche.

Hotel Huerto del Cura
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oot Programa Cientifico

Domingo 7 de septiembre
17:30 — Registro y recogida de documentacion
19:00 — Acto Inaugural
19:30 — Conferencia de Apertura. Premio Tesis Doctoral
Importancia sanitaria de Arcobacter

Dr. Arturo Levican Asenjo (Universidad Andrés Bello)

20:30 — Recepcidén de bienvenida
Palmeral de Elche (Patrimonio de la Humanidad)
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wa Programa Cientifico

Lunes 8 de septiembre

09:00 — Sesién I. Patologia especies acuicolas |

09:00

09:15

09:30

09:45

10:00

10:15

10:30

10:45

Moderadores:
Dra. Alicia Estévez Toranzo
Dr. Jose Agustin Guijarro Atienza

Expresién in vitro de genes de virulencia e influencia del Quorum
sensing sobre la especie Aeromonas salmonicida subsp. salmonicida
alo largo de la curva de crecimiento

Ana Dorinda Cabirta Falque (UVI) Pag.20

El sistema del interfer6n tipo | protege a juveniles de lenguado
senegalés (Solea senegalensis) frente a la infeccion por VHSV
Daniel Alvarez Torres (UMA) Pag.22

Determinacion de la expresion génica inducida por el virus de la
necrosis hematopoyética infecciosa, utilizando la técnica de RNA-seq
en trucha arco iris Oncorhynchus mykiss

Natalia Ballesteros Benavides (CIB-CSIC) Pag.24

La salinidad como factor ambiental que regula la expresion de
factores de virulencia en la bacteria patégena Photobacterium
damselae subsp. damselae

Ana Vences Lorenzo (USC) Pég.26

Brote infeccioso en anguila Europea silvestre causado por
Shewanella putrefaciens
Consuelo Esteve Sanchez (UV) Pé&g.28

Eficacia del lagunaje en la eliminacion de Arcobacter en aguas
regeneradas y prevalencia de especies en funcion del método de
cultivo

Sara Rubio Arcos (URV) P&ag.30

Estudio comparativo de la respuesta inmune innata del salmén del
Atlantico (Salmo salar) y de la trucha arcoiris (Oncorhynchus mykiss),
frente al patégeno Streptococcus phocae

Ruben Avendafio Herrera (UNAB) Pag.32

Monitorizacion de la presencia del herpesvirus de la ostra (OsHV-1)
en coquinas de la costa de Galicia
Juan Luis Barja Pérez (USC) Pag.34

11:00 — Pausa-café
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11:30 —

11:30

11:45

12:00

12:15

12:30

12:45

13:00

13:15

13:30

Programa Cientifico

Lunes 8 de septiembre

Sesion Il. Patologia especies acuicolas I
Moderadores:
Dra. Consuelo Esteve Sanchez
Dr. Juan L. Barja Pérez

¢Como influye la temperatura en el desarrollo de la lactococosis? Una
aproximacion transcriptdmica e inmunoproteémica
Mercedes Reguera Brito (UCM) Pag.36

Caracterizacion de un sistema de secrecidn de tipo Il codificado en el
plasmido pPHDD2 de Photobacterium damselae: implicaciones en la
virulencia

Miguel Balado Dacosta (USC) Pag.38

Regulacion por sRNAs en la adaptacion de Vibrio harveyi a la
ausencia de nutrientes en agua de mar
Olatz Ruiz Larrabeiti (UPV/EHU) Pag.40

Estimulacion del sistema mediado por Interferén tipo | de lenguado
senegalés (Solea senegalensis) en respuesta a infecciones por
betanodavirus

Ana Maria Podadera Gonzalez (UMA) Pag.42

Presencia y acumulacion de microorganismos patégenos en el
mejillén cebra de aguas superficiales de Aragén
Rosa Mosteo Abad (UNIZAR) Pag.44

Aeromonas piscicola una especie descrita en salménidos enfermos
de Galiciay que ahora se aisla en Chile y en Finlandia
Roxana Beaz Hidalgo (URV) Pég.46

Identificacion y caracterizaciéon de bacterias asociadas a mortalidad
de juveniles de congrio colorado (Genypterus chilensis) cultivado en
Chile

Arturo Levican Asenjo (UNAB) Pag.48

Caracterizacion in vitro e in vivo de un mutante de Yersinia ruckeri en
el gen acrR con mayor expresion a 18°C que a 28°C
Desirée Cascales Freire (UniOvi) P&ag.50

Determinacion de 6rganos diana para la multiplicacion y persistencia
del virus de la enfermedad de linfocistis (LCDV) en dorada (Sparus
aurata, L.)

Estefania Jiménez Valverde (UMA) Pag.52

11
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Lunes 8 de septiembre
13:45 — Tiempo libre-almuerzo

15:30 — Salida autobus

16:15 — Conferencia Plenaria
Métodos rapidos para el control microbiolégico de la
calidad del agua potable
Dr. Vicente Catalan Cuenca (Director [+D+i - LABAQUA S.A.)

17:30 — Visita a Orihuela
Universidad del S.XVIy otros Monumentos Nacionales

21:00 — Recepcién Ateneo Cultural Casino Orcelitano. Orihuela

23:00 — Regreso a Elche

12
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09:00 —

9:00

09:15

09:30

09:45

10:00

10:15

10:30

10:45

11:00 -

Martes 9 de septiembre

Sesion lll. Biodiversidad
Moderadores:
Dra. Silvia Gonzalez Acinas
Dr. Antonio Camacho Gonzélez

Relevancia del esfuerzo en secuenciacién masiva para la
caracterizacion de la “biosfera rara” del océano profundo
Pablo Sanchez Fernandez (ICM-CSIC) Péag.54

Microbiota autéctona de manantiales mineromedicinales clorurado
sodicos
Carmina Rodriguez Fernandez (UCM) Pag.56

Neptunomonas atlantica sp . nov., una nueva especie bacteriana
aislada de vieira (Pecten maximus).
Ana B. Lopez Diéguez (USC) P&ag.58

Una posible nueva especie de Vibrio, cercana a V. ichthyoenteri y V.
scophthalmi, aislada de doradas cultivadas.
Maria Jesus Pujalte Domarco (UV) Pag.60

Algas unicelulares pertencientes a la clase Prymnesiophyceae
revelan la diversificacion evolutiva de la cianobacteria simbionte
UCYN-A

Francisco Cornejo Castillo (ICM-CSIC) Pag.62

Evaluacion de la composicion bacteriana de los fangos activados
mediante FISH y 16S amplicon sequencing

Inés Arana Basabe (UPV/EHU) Pag.64
Controversias taxondmicas dentro de la especie Edwardsiella tarda
Noemi Bujan Gémez (USC) Pag.66

La metagenémica de alto rendimiento revela un papel clave de las
actinobacterias en la ecologia de los medios acuaticos de agua dulce
Rohit Ghai (UMH) P&g.68

Pausa-café

13
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Martes 9 de septiembre

11:30 — Sesidn IV. Innovacion tecnolégica

11:30

11:45

12:00

12:15

12:30

12:45

13:00

13:15

13:30

Moderadores:
Dra. Rosa Maria Pint6 Solé
Dr. Antonio Sanchez Amat

Desarrollo y validacién de diversos reactivos para la deteccién
genética de patdgenos mediante gPCR en el marco de AQUAVALENS
Aaron Navarro Garcfa (genetic PCR solutions™) Pag.70

Desarrollo de un chip de DNA para la deteccion de dianas génicas
bacterianas de interés en el campo de la acuicultura
Alejandro Labella Vera (UMA) Pag.72

Seleccion de un vector estable de clonacion en la bacteria marina
Marinomonas mediterranea
Maria Alejandra Guerrero Rubio (UM) Pag.74

Modelo matemético para la cinética de depuracion de virus entéricos
en moluscos.
Jesus Lépez Romalde (USC) Péag.76

Comparacion de los niveles de colifagos sométicos y enterovirus en
nuevos procesos de higienizacion de biosélidos
Julia Martin Diaz (UB) P&ag.78

Analisis de la diversidad de Pseudomonas-like en tratamiento de
aguas con osmosis inversa mediante distintos métodos de
identificacion.

Laura Sala Comorera (UB) Pag.80

Seleccion de modelos de gqPCR para el analisis de la expresion en
Aeromonas salmonicida subsp. salmonicida.
Leticia Rivera Fernandez (UVIGO) Pag.82

Verificacion de la infectividad de virus entéricos mediante técnicas
moleculares
Noemi Fuster Rabat (UB) Pag.84

Nuevas placas preparadas de medio deshidratado DryPlates® de
MICROKIT en microbiologia de aguas.
Jorge Sanchis Solera (MICROKIT) Péag.86

13:45 — Tiempo libre-almuerzo

15:30 — Asamblea Grupo SEM de Microbiologia del Medio Acuético

14
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16:15 -

16:15

16:30

16:45

17:00

17:15

17:30

17:45

18:00

18:15

Martes 9 de septiembre

Sesion V. Ecologia
Moderadores:
Dra. Maria Jesus Pujalte Domarco
Dr. Juan Iriberri Ramalle

Abundancia y distribucion global de las comunidades de virus
marinas en el océano
Elena Lara de la Casa (ICM-CSIC) P&ag.88

Patrones de diversidad globales de procariotas y picoeucariotas en el
océano fotico y afético
Guillem Salazar Guiral (ICM-CSIC) P&ag.90

Microdiversidad de genomas individuales no cultivados de
Bacteroidetes marinos
Marta Royo Llonch (ICM-CSIC) Pag.92

Evaluacion de diferentes condiciones y medios de cultivo para la
recuperacion de Aeromonas en aguas regeneradas y mariscos
Fadua Latif Eugenin (URV) Pag.94

Calidad de las aguas de bafio en playas turisticas del sur de Gran
Canaria. Influencia de factores climaticos: tormentas de lluvias,
oleajes y corrientes superficiales marinas. Un estudio a largo plazo.

Leopoldo O'Shanahan Roca (ICCM) P&g.96

Citotoxidad ejercida por el herbicida paraquat sobre la microalga de
agua dulce Chlamydomonas reinhardtii Dangeard
Marta Esperanza Llera (UDC) Pag.98

Alteracion de parametros fotosintéticos en la microalga marina
Tetraselmis suecica en presencia de tres antibioticos utilizados en
acuicultura

Marta Seoane Méndez (UDC) P&g.100

Sensibilidad a la temperatura de la actividad enzimatica extracelular
en agua superficial del océano global.
Naiara Abad Trueba (UPV/EHU) Péag.102

Variacion estacional de la composicion y funcién de la
comunidad bacteriana en el Cantabrico Oriental.
Ainhoa Uranga Larralde (UPV/EHU) P&ag.104

15
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Martes 9 de septiembre

18:30 — Acto de Clausura
Premio Microkit
Premios Comunicaciones

19:00 - Visita Ciudad de Elche
Ruta por el Centro Historico de la ciudad

21:00 — Cena de Clausura del Congreso
Hotel Huerto del Cura. Elche

16
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Conferencia de Apertura

Importancia sanitaria de Arcobacter

Levican A Figueras MJ* ’

'Unidad de Microbiologia, ISPV, URV, Reus; “Laboratorio de Patologia
de Organismos Acuaticos y Biotecnologia Acuicola, Universidad Andrés
Bello, Vifa del Mar, Chile

El género Arcobacter incluye especies consideradas patégenas
emergentes, asociadas con patologias gastrointestinales y bacteriemia
en humanos, y con diarrea, mastitis y abortos en animales. Sin
embargo, su importancia sanitaria se ha subestimado ya que no se han
definido las rutas de transmision ni los factores de virulencia presentes
en cepas patogénicas; ademas, los métodos de aislamiento e
identificaciébn adn son deficientes. En esta tesis doctoral se demostré
que Arcobacter puede ser confundido con Campylobacter spp., lo que
también contribuye a subestimar su importancia sanitaria. También se
demostré la existencia de 5 nuevas especies de este género. Para su
diferenciacion se utilizd6 herramientas nuevas, tales como el Matrix
Assisted Laser desorption lonization Time of Flight (MALDI TOF) y un
Multilocus Phylogenetic Analysis (MLPA) con los genes rpoB, gyrB,
hsp60, atpA y gyrA concatenados. Considerando todas las especies
incluidas actualmente en el género (n=17), se evalud la utilidad de 5 de
los métodos moleculares de identificacion son todavia Utiles para la
identificacion de las especies para las que se habian definido,
demostrando que todos ellos generan un error entre el 16,8% y 67,4%
de las cepas estudiadas. En este sentido, la ampliaciéon del método 16S
rRNA-RFLP para poder identificar todas las especies resultd ser de
gran utilidad. Por otra parte, en esta tesis se observdé una gran
diversidad de especies de este género en muestras de mariscos y
aguas residuales. Ambas matrices han sido poco estudiados a pesar de
su importancia epidemiolégica. Es estos estudios se demostré que el
uso en paralelo del cultivo por siembra directa y post enriquecimiento,
ademas de incubacidon en aerobiosis y microaerofilia, favorece la
recuperacion de una mayor diversidad. También se demostré que la
mayoria de las especies de este género, en especial algunas cepas A.
butzleri, A. cryaerophilus, A. skirrowii, A. trophiarum y A. defluvii, son
potenciales enteropatdégenos para el hombre, ya que presentaron
factores de virulencia y fueron capaces de adherir e invadir células
intestinales humanas Caco-2.

18
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MM AP Resumenes

SESION I. Patologia de especies acuicolas |

Expresion in vitro de genes de virulencia e influencia
del Quorum sensing sobre la especie Aeromonas
salmonicida subsp. salmonicida a lo largo de la curva
de crecimiento.

Cabirta A, Rivera L, Farto R, Pérez Nieto MT
Laboratorio de Microbiologia marina. Universidad de Vigo

Aeromonas salmonicida es uno de los patdgenos de peces mas
importantes en el campo de la acuicultura particularmente en el caso de
los salménidos. El objetivo de este trabajo fue conocer como varia la
expresion de genes del sistema de secrecidon tipo Il (SSTT)
relacionados con la virulencia de esta especie a lo largo de la curva de
crecimiento mediante el empleo de la técnica de PCR en tiempo real
(RT-gPCR). Para ello se utilizaron una cepa salvaje y dos mutantes de
la misma para los genes asa I/R. Ambos mutantes presentaban
alterado el sistema de comunicacion celular Quorum Sensing.
Analizando los resultados obtenidos mediante los métodos de Livak y
Schmittgen (2001) y Hellemans y Vandesompele (2007), en la cepa
salvaje se observaron valores de expresién elevados para los genes de
virulencia (ascC y ascV) entre las 16 y 24h. Dichos valores se vieron
significativamente alterados en las cepas mutantes estudiadas. Por su
parte, los genes de QS muestran diferencias de expresion significativas
entre la cepa salvaje y la mutante correspondiente. De esta forma
concluimos que los genes relacionados con la virulencia estan
afectados por el mecanismo QS ya que sus diferencias se encuentran a
niveles altos de densidad poblacional.
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El sistema del interferon tipo | protege a juveniles de
lenguado senegalés (Solea senegalensis) frente a la
infeccién por VHSV

Alvarez-Torres D**, Podadera AM*, Vieytes LP*, Souto S°, Bandin I°,
Béjar J%, Alonso MC?, Garcia-Rosado E*

'Universidad de MaAlaga, Departamentos de Microbiologia y de
“Biologia Celular, Genética y Fisiologia; *Universidad de Santiago de
Compostela, Instituto de Acuicultura.

El lenguado senegalés es susceptible a la infeccién por el Virus de la
Septicemia Hemorragica Viral (VHSV) en condiciones experimentales,
por lo que es muy interesante determinar el papel del sistema inmune
antivirico mediado por el interferon tipo | (IFN 1) frente a estas
infecciones. Para realizar este objetivo se estimul6 el sistema del IFN |
de juveniles de lenguado con poli I:C. Trascurridas 24 h estos mismos
animales se inocularon con una dosis letal de un aislado de VHSV
patégeno para lenguado. Los controles utilizados fueron: (I) animales
inoculados con VHSV sin previa estimulacion con poli I:C, (II) animales
inoculados sélo con medio L15 y (lll) animales inoculados Unicamente
con poli I:C. La actividad antiviral del sistema del IFN | se determiné
mediante el célculo de la mortalidad acumulada a los 30 d post-
inoculacion (p.i.), la determinacion de la productividad virica, y la
cuantificacion de ARN viral a distintos tiempos p.i. Los resultados
mostraron una drastica disminucién de la mortalidad, asi como de la
sintesis de ARN viral y de la productividad virica en el grupo
estimulado con poli I:C con respecto al grupo no estimulado, lo que
indica que el sistema del IFN | de lenguado protege frente a la
infeccién por VHSV. Para determinar el papel del sistema del IFN | en
la proteccion observada, se cuantific la transcripcion de los genes
estimulados por IFN (ISG) Mx, ISG15 y PKR, detectandose un
aumento del nivel de transcripcion de los tres ISG en respuesta tanto a
poli I:C como a VHSV. Ademas, la infecciéon con VHSV de lenguados
previamente estimulados con poli I:C caus6 una disminucién en la
transcripcion temprana de los ISG analizados con respecto al control
inoculado Unicamente con poli I:C. Estos resultados indican una
posible actividad antagonista de VHSV frente al sistema del IFN | de
lenguado que afecta a los tres ISG analizados.

Este trabajo ha sido financiado mediante el Proyecto de Excelencia de la Junta de Andalucia P09-CVI-4579.
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Determinacion de la expresién génica inducida por el
virus de la necrosis hematopoyética infecciosa,
utilizando la técnica de RNA-seq en trucha arco iris
Oncorhynchus mykiss .

Ballesteros N*, Artaza H', Alonso MD', Padilla G*, Alonso M?
Rodriguez S*, Perez-Prieto S*

'Centro de Investigaciones Bioldgicas (CSIC), Madrid; * Instituto Vasco
de Investigacion y Desarrollo Agrario, NEIKER-Tecnalia, Bilbao

El virus de la necrosis hematopoyética infecciosa (IHNV) es un
rabdovirus causante de la enfermedad de la necrosis hematopoyética
infecciosa que provoca devastadoras epizootias en salmoénidos
cultivados. El virus es endémico de la costa oeste de Norte América, y
en Europa la trucha ha sido la especie mas afectada. Nuestro objetivo
es contribuir a la obtencién de datos sobre cémo se produce la
respuesta a la infeccién viral, previos a ensayos con sistemas de
vacunacion oral. Para ello, se esta estudiando a nivel transcriptémico la
respuesta fisioldgica e inmunoldgica del huésped ante la infeccién de
IHNV en dos momentos diferentes: al inicio, cuando alun no existen
manifestaciones clinicas (3 dias) y en fase de infeccidon aguda, con
mortalidad (7 dias). Para ello se ha utilizado la técnica de secuenciacion
masiva RNA-seq, que permite medir globalmente la expresién génica.
Uno de los retos de esta técnica, consiste en el analisis de millones de
lecturas que generan archivos de gran tamafo, para lo que se requiere
una infraestructura con gran capacidad de cémputo, y herramientas
bioinforméaticas disefiadas para el andlisis de expresion diferencial. En
el presente trabajo se mostraran los resultados obtenidos al aplicar
RNA-seq usando por un lado el transcriptoma de la trucha arco iris
(National Animal Genome Research Program) y por otro, el genoma
recientemente publicado (Centre National de Séquencage), con el fin de
determinar qué genes se expresan bajo diferentes condiciones (basal, a
los 3, y a los 7 dias post-infeccion). Se han obtenido genes
involucrados en varias vias metabdlicas (‘pathways”) que se
encuentran diferencialmente expresados entre los distintos grupos.

Este trabajo ha sido subvencionado por los proyectos AGL2010-18454 (MINECO) y 2010-20E084 (CSIC). N.
Ballesteros agradece la concesion de una beca FPI del MINECO.
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La salinidad como factor ambiental que regula la
expresion de factores de virulencia en la bacteria
patdgena Photobacterium damselae subsp. damselae

Vences A, Rivas AJ, Lemos ML, Osorio CR
Departamento de Microbiologia y Parasitologia, Instituto de Acuicultura,
Universidad de Santiago de Compostela

Photobacterium damselae subsp. damselae causa vibriosis en animales
marinos e infecciones oportunistas en el ser humano que pueden
evolucionar a septicemias mortales. Recientemente demostramos que
tres hemolisinas, que incluyen la fosfolipasa D damselisina (Dly) y las
dos hemolisinas formadoras de poro HIyAp y HlyAch, juegan un papel
clave en la virulencia para homeotermos y poiquilotermos. Sin embargo,
no se conoce practicamente nada acerca de las condiciones
ambientales que regulan la expresion de los factores de virulencia en
esta especie. En este estudio demostramos que la expresién de los
genes de las tres hemolisinas se reduce significativamente cuando las
células se cultivan en valores de salinidad similares a los del agua de
mar, con respecto a la expresién obtenida en valores de salinidad
préximos a los del medio interno de un hospedador. La salinidad, por
tanto, podria actuar como una sefial ambiental que limita la produccién
de las toxinas cuando la bacteria se encuentra en vida libre en el
océano. Curiosamente, también encontramos esta misma regulacion en
la expresion del operén que codifica las subunidades de la enzima
ureasa, actividad enzimatica que se encuentra en varios genomas de
Vibrio. Mediante el analisis de los proyectos genoma en curso en
nuestro laboratorio, identificamos un homélogo de oscR en P. damselae
subsp. damselae. OscR es una proteina reguladora dependiente de la
osmolaridad en Vibrio cholerae. Cuando analizamos la expresion de los
genes de virulencia de P. damselae en un mutante oscR con el fin de
investigar su papel en la regulacion mediada por salinidad,
encontramos que oscR no estd implicado en dicha regulacién. Por
tanto, debe existir otro regulador, por el momento desconocido, que
juegue en P. damselae el papel que OscR juega en V. cholerae. En
estos momentos estamos llevando a cabo analisis genéticos con
transposones y genes reporter, destinados a la busqueda de nuevas
proteinas reguladoras candidatas.
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Brote infeccioso en anguila Europea silvestre causado
por Shewanella putrefaciens

Esteve C', Bandin I, Alcaide E*

'Departamento de Microbiologia y Ecologia, Facultad de Ciencias
Biolégicas, Universitat de Valéncia, Burjassot (Valencia); “Unidad de
Ictiopatologia -Patologia Viral-, Departamento de Microbiologia vy
Parasitologia, Instituto de Acuicultura, Universidad de Santiago de
Compostela, Santiago de Compostela

Durante la campafia de pesca 2014 los pescadores de |'Albufera
(Valencia) observaron ejemplares muertos o en mal estado entre las
anguilas capturadas. Ante esta situacion, se realizaron dos muestreos
en los meses de febrero y marzo de 2014, recogiéndose un total de 27
ejemplares vivos de anguila con y sin signos patoldgicos, a los que se
les efectud analisis microbiolégico, virologico, y parasitolégico. Los
signos patoldgicos observados fueron: i) lesiones degenerativas en 0jos
y/o mandibula; i) Ulceras en la base de la aleta anal; iii) olor a
putrefaccion. De todos los peces que mostraban dichos sintomas se
aislé la bacteria Shewanella putrefaciens, bien a partir de lesiones
externas, bien de éstas y ademas a partir de higado y/o rifién. La
prevalencia de Shewanellosis en las anguilas del lago, estimada a partir
de los ejemplares analizados, fue del 32%. No se diagnosticaron virosis
en dichos ejemplares pues tan sélo el 4% de los mismos, fue positivo
para IPNV. La prevalencia de Anguillicola crassus en la muestra
analizada fue del 76%. Desde 2003 hasta 2009, hemos estudiado el
estado sanitario de las anguilas de L’Albufera, (253 peces analizados),
y en este tiempo la prevalencia de bacteremias fue siempre inferior al
15%, y ademas Shewanella putrefaciens sélo se aislé en el 0,8% de los
ejemplares como cultivo mixto junto con Aeromonas sp. Se discute los
posibles cambios ambientales que han podido favorecer la proliferacion
de este microorganismo y su accion como patégeno de la anguila
Europea.
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Eficacia del lagunaje en la eliminacion de Arcobacter en
aguas regeneradas y prevalencia de especies en
funcion del método de cultivo

Rubio-Arcos S, Silvera-Simén C, Salas-Mass6 N,Beaz-Hidalgo R,
Figueras MJ
Unidad de Microbiologia, ISPV, URV, Reus

El género Arcobacter incluye 18 especies, consideradas algunas de
ellas (Arcobacter butzleri y Arcobacter cryaerophilus) patégenos
emergentes, que pueden ser transmitidos al hombre y a los animales a
través del agua y los alimentos. El objetivo de éste trabajo, enmarcado
en un proyecto nacional (AGL2011-30461-C02-02), es estudiar la
prevalencia de Arcobacter en aguas residuales sometidas a un proceso
de tratamiento terciario por lagunaje para determinar si existe una
reduccion de estas bacterias. Esto se evalu6 con dos métodos de
aislamiento, cultivo directo y tras un paso de enriquecimiento en 26
muestras, 13 del agua de entrada y 13 de salida del lagunaje. Tras
concentrar por filtracién (0.45um) la muestrase realiz6 una siembra
directa en agar sangre (30°C, 48h) y lo mismo tras un enriquecimiento
(30°C, 48h) en caldo Arcobacter-CAT. El recuento se realiz6 por el
NMP y los asilados se identificaronen paralelo por m-PCR y 16S rRNA-
RFLP. En 24 muestras (92.3%) se aisl6 y detectd6 Arcobacter y el
recuento medio en el agua de entrada fuede 6,17x10° NMP/100ml
mientras que en la salida fue de 6,38x10° NMP/100ml. Esto indica que
el tratamiento terciario por lagunaje produce una reduccién del
99,94%.Se obtuvieron503 aislados, 74.3% se identificaron como A.
butzleri, 25.4% como A. cryaerophilus y un aislado (0.2%) como
Arcobacter ellisi. El 65% de los aislados de A. butzleri fueron
recuperados tras el cultivo enriquecido, ocurriendo lo contrario paraA.
cryaerophilus que dominé en el cultivo directo (71,7% de los aislados).
En conclusiéon se demostré que el lagunaje fue altamente efectivo en la
reduccién de Arcobacter y que el 