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Tradicionalmente se ha dicho que solo 
una pequeña fracción de las comunidades 
bacterianas naturales puede ser cultivada, 
un fenómeno que se ha llamado “la gran 
anomalía del recuento en placa” [1]. Esta 
anomalía sugería que solo una pequeña 
fracción de las comunidades bacterianas 
podía ser cultivada, estimándose entre el 
0,001% y el 1% de la comunidad [1,2,3,4]. 
Este fenómeno condujo al paradigma que 
explica que “menos del 1% de las célu-
las microbianas pueden ser cultivadas” 
[1,5,6,7]. Sin embargo, este paradigma no 
ha sido completamente probado a gran 
escala, y en especial en el océano profun-
do. En nuestro estudio examinamos la 
fracción de la comunidad bacteriana hete-
rotrófica tanto de la zona superficial del 
océano como de las profundidades (has-
ta ~4000 m) que podría ser recuperada 
mediante técnicas dependientes de culti-
vo a gran escala. De este modo, compa-
rando el número de colonias crecidas en 
placa (cfu/ml) con el número total de célu-
las contadas mediante citometría de flu-
jo, observamos que muestras del océano 
profundo presentan un mayor porcentaje 
de recuperación, hasta un 3%, indicando 
que la teoía de la gran anomalía debería 
ser revisada. Por otro lado, con el objeti-
vo de ver que porcentaje de la comunidad 
bacteriana a nivel de diversidad y abun-
dancia puede ser cultivado hemos compa-
rado secuencias del gen del 16S rRNA de 
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una colección de 2003 bacterias marinas 
heterotróficas aisladas con datos globa-
les de secuenciación masiva del gen 16S 
rRNA (16S TAGs) que abarcaban muestras 
oceánicas superficiales, mesopelágicas y 
batipelágicas. Este conjunto de datos glo-
bales representa 60.322 variantes únicas 
de secuencias de amplicones 16S (ASVs). 
Nuestros resultados revelan una propor-
ción significativamente mayor de aislados 
idénticos a ASVs en las capas oceánicas 
más profundas, llegando hasta el 28% de 
los 16S TAGs de las comunidades micro-
bianas batipelágicas, unos porcentajes 
claramente superiores a lo que se había 
observado hasta el momento. Dentro de 
ese porcentaje se incluye el aislamiento de 
3 de los 10 ASVs más abundantes en el 
océano batipelágico global, relacionados 
con los géneros Sulfitobacter, Halomonas y 
Erythrobacter. Estos aislados también con-
tribuyen de manera diferente a las comu-
nidades microbianas de vida libre o a las 
adheridas a partículas, representando una 
mayor fracción en las partículas grandes. 
Nuestros hallazgos respaldan la hipóte-
sis de que las partículas que se hunden 
en el batipelágico actúan como hábitats 
ricos adecuados para el crecimiento de 
bacterias heterotróficas con un estilo de 
vida copiotrófico que se pueden cultivar, 
y que estas bacterias cultivables también 
pueden prosperar como bacterias de vida 
libre.
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