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> Resumen

En los ultimos afios, los avances en tec-
nologfas de secuenciacién y analisis bioin-
formatico han permitido la comprension
de la evolucién de muchos patégenos. En
esta tesis, hemos aplicado estas herra-
mientas para conocer la evolucién del
patégeno Vibrio vulnificus (V).

El analisis de 364 genomas, algunos
secuenciados de novo en este trabajo,
reveld que:

© La especie ha estado sometida
a multiples procesos de recombinacién
que, incluso, han afectado al 99% de los
genes del core, siendo uno de éstos el
gen rtxA71 que codifica la toxina mas rele-
vante en virulencia.

© Vv es una especie zoonbtica cuya
evolucion se da de forma acelerada en
las piscifactorias gracias a la transferencia
de un pladsmido de virulencia que codifica
potencial septicémico para peces.

Autor, referencia bibliografica comple-
ta del articulo que se resefia. Si el autor
lo desea puede proporcionar su email de
contacto.

Envia tus resefias a la secretaria de la
SEM (secretaria.sem@semicrobiologia.org) o
ala directora editorial (Magdalena Martinez
Cafilamero, correo: canamero@ujaen.es)
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© ElL4esellnico formado exclusiva-
mente por cepas europeas. Este linaje esta
intimamente asociado al cambio climatico.

Para confirmar la presencia de W en la
Comunidad Valenciana, lo aislamos de eco-
sistemas cercanos y descubrimos que el L1
en su variante peligrosa en Salud Publica
esta presente en nuestra Comunidad. Final-
mente, la caracterizacion de vibrios clinicos
de hospital nos permitié describir el primer
caso mortal debido a V. metoecus (Vm), espe-
cie proxima a V. cholerae, y encontrar la base
genética de su virulencia. Descubrimos que
Vmy W comparten la capacidad dependien-
te de hierro de sobrevivir en sangre huma-
na, pero difieren en la estrategia que utilizan
y que reside en genes putativamente trans-
feriblesy, por tanto, generadores de recom-
binacién. En conclusién, comprender mejor
los mecanismos de transferencia genética
horizontal es clave para controlar la apari-
cién de nuevas variantes patégenas de las
especies de Vibrio.
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lizacion, Centro de presentacién (si es dis-
tinto) y Resumen (maximo, 250 palabras).

Envia tus resefias a la secretaria de la SEM
(secretaria.sem@semicrobiologia.org) o a la
directora editorial (Magdalena Martinez
Cafiamero, correo: canamero@ujaen.es)

SEM@foro se reserva el derecho a no
publicar la informacion si el resumen es
excesivamente largo o el tema del trabajo
no guarda suficiente relacién con la Micro-
biologia.

Los resumenes de tesis dirigidas por
miembros de la SEM no seran publicados
en esta seccion. Se recomienda enviar a
la seccion “Nuestra Ciencia” un resumen
de alguno de los articulos producidos por
la tesis.
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> Resumen:

Durante la maduracién de los derivados
carnicos curado-madurados se desarrollan
mohos productores de ocratoxina A (OTA)
en su superficie como Penicillium nordicum
y Aspergillus westerdijkiae. Una estrategia
para controlar este peligro es la utilizacién
de microorganismos autéctonos como
agentes de biocontrol. El objetivo de la
Tesis Doctoral fue disefiar métodos de bio-
control con cultivos protectores combina-
dos para reducir la OTA en jamén curado.
Primero, se comprobd que el uso combina-
do de Penicillium chrysogenum CECT 20922
y Debaryomyces hansenii 253H reducia la
produccion de OTA por P. nordicum en
jamon, pero no la eliminaba totalmente.
Posteriormente, se seleccioné Staphylococ-
cus xylosus Sx8 por su actividad antifingica
y se demostrd que su accion se debia a
la competencia por nutrientes y espacio,
originando cambios en el proteoma de los
mohos ocratoxigénicos. La combinacion
de este estafilococo con D. hansenii 253H

> Resumen:

En esta tesis se ha estudiado las causas
que promueven una menor susceptibili-
dad fagica en siete variantes de Salmonella,
aisladas de un estudio de terapia fagica en
pollos de engorde tratados con un coctel
integrado por los fagos UAB_Phi20, UAB_
Phi78 y UAB_Phi87.

Los resultados obtenidos mostraron
que dichos fagos dan lugar a infecciones
abortivas, si bien la adsorcién del fago
UAB_Phi87 fue menos eficiente que en la
cepa parental. Analisis informaticos de los
genomas de dichas variantes identificaron
que todas ellas habian adquirido plasmi-
dos conjugativos del grupo Incl1a por
transferencia horizontal desde la micro-
biota intestinal de los animales, los cuales
mostraron una elevada homologia entre
ellos. Dichos plasmidos fueron los respon-
sables de la total interferencia de dichas
variantes contra UAB_Phi20 y UAB_Phi78,
y parcialmente contra UAB_Phi87.

Asimismo, se determind que uno de
dichos plasmidos, denominado pUA1135,
codifica el gen ibfA, cuya presencia provoca
la infeccién abortiva del fago UAB_Phi20,
reduciendo la productividad del fago e
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fue eficaz para reducir la produccién de
OTA, originando cambios en el metabo-
loma de mohos ocratoxigénicos. Por ulti-
mo, se observé que el cultivo combinado
con D. hansenii 253H, S. xylosus Sx8 y P.
chrysogenum Pg222 provocé un descenso
superior al 98 % de la produccién de OTA
por P. nordicum y redujo su concentracion
hasta valores no cuantificables en A. wes-
terdijkiae en jamon curado, por lo que se
pueden proponer como cultivo protector
mixto para este alimento.

Esta Tesis Doctoral es parte del proyecto
de I+D+i PID2019-104260GB-100, financiado
por MCIN/AEI/10.13039/501100011033. Eva
Cebrian es beneficiaria de la ayuda PRE2020-
093605 (MCIN AEI/10.13039/501100011033)
y “ESF Investing in your future”.
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induciendo un declive de la viabilidad celu-
lar sin lisis observable. A nivel molecular,
IbfA no interfirié con la replicacion del
genoma viral, pero produjo una desregu-
lacién de la expresion génica viral, condu-
ciendo a una disminucién significativa de
la expresion de los genes fagicos tardios
que codifican las proteinas estructuralesy
de lisis celular. Se propone un modelo que
explica dicha interferencia.

Finalmente, en esta tesis también se ha
observado que la emergencia de variantes
resistentes o con mecanismos de defensa
no compromete la efectividad de la terapia
fagica en nuestras condiciones de estudio.
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